Amino acid

IFT172 - G1:46358428

e S T T T T TV T O T T T T B A AN T Y (A T e O T A R Y T

D —1mn i R et [ e N I FEIICE T 1
R — L L L L O e e e o o e  EE EE [ N
Qe N 0 T X O T O U A VR M
H — | L I I [ (O N e [ N [
Y o — v b e b 1 I e e e O R N N [ e (N [ A N I

F — 000 0 0 n I [ 1 [l L ([ LTI
W — 1 Il [ I [ I [ I (I [ o [ o (. [ [ [ I
M —1 [ I e M| [ [ I Il [ [ [

| — L 1 e | e e [ [ N i
L —i 0 1 A 0 B Y O A A TR
N — 0 N e R L 1 e e 1 1
Q — [l (I [ I FEEE T 1 [ I T A A I [ I
N — 1 (N N [ O A I e e I T N A L N (. N R Il il
C 1 Ml I (. I [ [ (. [ [ (N [ I (I
S o e e I i bl [ [ e N
T —rr e s e nere e w1 (] FOE [ [ [ I I e I
A —w e (N O T o A A O 1 T TR (T T 1T
T IR T T T e A S O O B [ A R T A AT A O IO R I I
P — 11 [ [ Il [ [ Lo Frr Il [ N N

| | | | | | | |
200 400 600 800 1000 1200 1400 1600

Position in protein sequence
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