Amino acid

AQR - GI:38788372

e S I T T S Y T TR A TR A N TR A I T NN N T 1
D — 1 N N e HEEE e e [ T e e e e e
R — ([ PO HEET e i T e 1 e e B e O A R N T [
K —1 i (1 [ . L T L1 ol Il
H— Il [ [ A [ I LI Lo [ | [ b oren
Y — 11 et I [ 1N ol rme I
Fo— oo oo v o N N L e O ot
W — 1 1 I [ [ I [ [ [ [
M — L (N [ I Lol (I [ Lo | [ (I
—mm v L e T O L e e Pt e
Loo—— 0 0 I e O O 1 N e A Ny T T A RN TN [
Vo —un o 1l I PRl (A . [ N
Q —l i N I [ 1 Lo e T e A e N R
N —1 Il [ P e el I FHEEEE 1l e I (O e [
C — | I [ (. [ [ [ [ [ (. [ (I [ [
S —{i i (R e [ ([ FEbm e e I
T —1 Il L O e 1 O L e e L T T T
A — o (N [ I L T e e e I e
G — (. [ 1l [ [ [ 1 e I N e A o
P —uwn 1 (T [ e O O T Tt I (I I (A (N1 R A
| | | | | | |
200 400 600 800 1000 1200 1400

Position in protein sequence
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